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Mãos a obra!
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Frequência Alélica
Mãos a obra!

• Tarefa:


• Calcule p e q: Genótipos Número de 
Animais

Número de 
Alelos A

Número de 
Alelos C Total

AA 453 453 X 2 0 906
AC 1129 1129 1129 2258
CC 776 0 776 X 2 1552

A= 906 + 1129 C= 1129 + 1552 2N=4716

Freqüência do alelo A f(A ) = (906 + 1129)/4716 = 0,43 = 43%

 Freqüência do alelo C f(C ) = (1129 + 1552)/4716 = 0,57 = 57%

Freqüência do alelo A 
f(A) = nA/2N 


Freqüência do alelo A2 
f(C ) = nC/2N



Calculo das frequências Alélica e Genotipica

Função no R: Saída/ Resultado:

Frequência Genotípica - Observada (Gobs) e Esperada (Gexp)

Função no R - Método Simples



Saída/ Resultado:

Frequências genotípicas esperada e observada

Frequência Alélica e Genotípica 



Frequências genotípicas esperada e observada
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Frequência Alélica e Genotipica 

Frequências genotípicas esperada e observada



Aqui temos a função R HWE () 

# A função HWE () espera o 
número de animais para cada 
genótipo AA, AB e BB

# A saída de HWE () é o 
resultado do teste qui-quadrado


Hardy-Weinberg Equilibrium - Função no R



• Usando a função:


• HWE(453, 1129, 776)

Hardy-Weinberg Equilibrium - Função no R



Minor Allele Frequency - MAF
função no R

     Localização do Arquivo



Minor Allele Frequency - MAF
função no R



Limpeza dos Dados utilizando o software PLINK

• Critérios a serem escolhidos de acordo com o objetivo do estudo

Maiores informações no  Manual: https://www.cog-genomics.org/plink/
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